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La ornitina  descarboxilasa (ODC) es una de las enzimas limitantes del metabolismo de 
las poliaminas (PAs). La ornitina es su sustrato y  es un aminoacido producto de la 
transformacion de la arginina. En la reacción la ODC dexcarboxila a la ornitina y en el 
lugar del grupo carboxilo adiciona un grupo amino, para formar a la putrescina (Pu) (1). La 
Pu es la primer molécula en la vía de biosíntesis de las PAs. Tanto la ODC como las PAs 
son ubicuas y importantes ya que participan en la regulacion de la proliferacion y 
diferenciacion celular, así como moduladores de expresion génica, durante el ciclo celular 
(2). 

En eucariontes la ODC esta conformada de un homodimero (106 kDa). Hacia uno de los 
extremos C-Terminal de las subunidades que conforman la ODC, se encuentra el sitio de 
interaccion con el sustrato  y en el extremo N-terminal encontramos el  sitio de union del 
fosfato de piridoxal que actua como cofactor. Por otra parte la ODC cuenta con  sitios de 
union para la antizima (AZ) los cuales estan ubicados en el extremo C-terminal (3). La 
union de la AZ a la ODC provoca un cambio conformacional que expone un sitio de unión 
oculto en el extremo C-terminal,  que facilita la degradación de la ODC por el proteosoma 
26S (4 y 5). 

En vertebrados, la actividad de la ODC  varia según el tejido (6).     
 
La ODC tiene una actividad baja en células en reposo. Durante el crecimiento celular 

existe un aumento  dramático en la actividad de la ODC (7). En el caso de tejidos de células 
neoplásicas el contenido de ODC, y por consiguiente el de las PAs,  se eleva 
considerablemente en la mayoría de los tipos de cáncer. Y se propuso que la ODC es 
blanco de algunos oncogenes que la sobre regulan (1). 

Las PAs ubicuas son diamina-putresina (Pu), triamina-espermidina (Spd) y tetramina-
espermina (Spm) son necesarias para la proliferación y la homeostasis celulares (8).Y la 
determinación de sus niveles es un biomarcador de mucha utilización sin embargo, no es 
suficiente determinar el contenido de PAs para el estudio de su metabolismo, ya que el 
contenido intracelular es regulado de manera muy precisa a través de su biosíntesis, 
degradación, incorporación y/o excreción (9). Por lo tanto es útil cuantificar también  la 
actividad de las diferentes enzimas involucradas en las vías metabólicas .La actividad de la 
ODC se ha medido en diferentes tipos de células y tejidos por  radiometria entre ellas 
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hongos protozoarios y algunos tejidos de mamíferos. Ésta consiste en exponer ornitina 
marcada radiactivamente (C14) en su COOH al extracto celular y cuantificar la actividad 
enzimatica a través de la liberación del subproducto 14CO2 con un contador de centelleo (1). 

En el presente trabajo se realizaron modificaciones al protocolo elaborado para 
protozoarios y hongos en cultivo por Calvo-Mendez (1993)(10) para determinar la 
actividad de la ODC en tejidos diferentes de ratón. Las modificaciones criticas para la 
activación de la ODC  de estos extractos  fueron de temperatura   (42 ˚C) y de tiempo de 
incubación (90´) ademas se  mostraron una mayor actividad en la ODC renal con respecto 
al intestino, hígado y mesotelio murinos. 
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